Kurs SEKWENCJONOWANIE I ANALIZA METYLACJI DNA

Odbędzie się w Muzeum i Instytucie Zoologii, ul. Wilcza 64, Warszawa

W dniach 12 – 14 stycznia 2012

Rozpoczęcie 12 stycznia o godzinie 10:00
	Dzień 1
	

	10:00 – 10:15
	Otwarcie kursu

	10:15 – 11:00
	Amplifikacja DNA do sekwencjonowania – ćwiczenie 1

Część I. Przygotowanie reakcji PCR

	11:00 – 11:20
	Metylacja DNA – ćwiczenie 2

Cz. I. Reakcja z bisulfitem

	11:20 – 12:20
	Sekwencjonowanie wczoraj i dziś – wykład I

	12:20 – 12:50
	Przerwa 

	12:50 – 13:10
	Metylacja DNA – ćwiczenie 2

Część II. Oczyszczanie DNA po reakcji z bisulfitem

	13:10 – 13:30
	Metylacja DNA – ćwiczenie 2

Część III. Nastawienie reakcji PCR

	13:30 – 13:45
	Amplifikacja DNA do sekwencjonowania – ćwiczenie 1

Część II. Ocena jakości i ilości produktu PCR na żelu agarozowym

	13:45 – 14:45
	Metylacja DNA - wykład II

	14:45 – 15:00 
	Ocena wyników ćw. 1.

	15:00 – 15:20
	Amplifikacja DNA do sekwencjonowania – ćwiczenie 1
Część III. Oczyszczanie DNA po reakcji PCR

	15:20
	Przygotowanie reakcji PCR sekwencyjnego – ćwiczenie 3

	Dzień 2
	

	09:00 – 10:30
	Oczyszczanie produktu PCR sekwencyjnego – ćwiczenie 4

	10:30 – 11:00
	Sekwencjonowanie – ćwiczenie 5

	11:00 – 11:30
	Analiza polimorfizmu sekwencji mikrosatelitarnych – ćwiczenie 6
Część I. Amplifikacja 

	11:30 – 12:30
	Warunki prawidłowego sekwencjonowania kwasów nukleinowych – wykład III

	12:30 – 13:00
	Przerwa 

	13:00 – 14:00
	Charakterystyka i metody analiz sekwencji mikrosatelitarnych – wykład IV

	14:00 – 14:30
	Analiza polimorfizmu sekwencji mikrosatelitarnych – ćwiczenie 6
Część II. Elektroforeza produktu PCR 

	14:30
	Analiza polimorfizmu sekwencji mikrosatelitarnych – ćwiczenie 7

Część III. Oznaczanie wielkości alleli 

	Dzień 3
	

	09:00 – 10:00
	 Analiza markerów mikrosatelitarnych przy użyciu sekwenatora automatycznego- wykład V

	10:00 – 10:30
	Analiza polimorfizmu sekwencji mikrosatelitarnych. Interpretacja wyników

	10:30 – 11:00
	Przerwa kawowa

	11:00 – 12:00
	Programy do oceny jakości sekwencji, budowa kontigów DNA – wykład VI

	12:00 – 12:30
	Sekwencjonowanie i metylacja. Interpretacja wyników

	12:30 
	Podsumowanie i zakończenie kursu


