PROGRAM WARSZTATÓW
Zastosowanie analizy krzywych topnienia produktów PCR- HRM do szybkiego genotypowania

Warszawa, 16 – 17 marca 2012
	Dzień 1
	

	09:00 – 09:15
	Otwarcie kursu

	09:15 – 10:15
	Podstawy qPCR – wykład I

	10:15 – 10:45
	Identyfikacja SNP techniką HRM PCR – ćwiczenie 1

	10:45 – 11:45
	Dysocjacja termiczna DNA – wykład III

	11:45 – 12:45
	High Resolution Melting (HRM) – wykład IV

	12:45 – 13:00
	Przerwa

	13:00 – 13:30
	Interpretacja wyników ćwiczenia 1

	13:30 – 14:30
	Genotypowanie mutacji – wykład IV


	14:30 – 15:00
	Optymalizacja reakcji HRM-PCR – ćwiczenie 2

	Dzień 2
	

	09:00 – 09:30
	Identyfikacja gatunków techniką HRM PCR – ćwiczenie 3

	09:30 – 10:00
	Interpretacja wyników ćwiczenia 2

	10:00 – 11:00
	Od planowania doświadczenia do publikacji. (HRM-PCR zgodnie z wymogami MIQE - Minimum Information for Publication of Quantitative Real-Time PCR Experiment) – wykład I

	11:00 – 11:15
	Przerwa

	11:15 – 12:15
	Demo – pisanie publikacji wg. wymagań MIQE

	12:15 – 12:30
	Interpretacja wyników ćwiczenia 3

	12:30
	Zakończenie


