KURS 

Edycja, składanie oraz określanie konsensusowej  sekwencji DNA. 
Kryteria zmiany metodyki sekwencjonowania w zależności od otrzymanych wyników
Odbędzie się w ośrodku szkoleniowym BIT, ul. Ostrobramska 101A, Warszawa

W dniu 20 stycznia 2012

	09:00 – 09:15
	Otwarcie kursu

	09:15 – 10:45
	Interpretacja wyników sekwencjonowania. Analiza chromatogramów prawidłowych oraz złej jakości, których podstawą jest mała liczba kopii DNA, degradacja matrycy, kontaminacja – wykład I

	10:45 – 11:00
	Przerwa kawowa

	11:00 – 12:15
	Edycja, składanie oraz określanie konsensusowej sekwencji DNA. Wykorzystanie programów BioEdit, FinchTV, MEGA5 – ćwiczenie 1  

(z przerwą na kawę)

	12:15 – 13:30
	Zasady tworzenia alignmentu. Prawidłowa interpretacja miejsc polimorficznych (SNP) w przypadku markerów jądrowych oraz mitochondrialnych – ćwiczenie 2  

	13:30 – 13:45
	Przerwa kawowa

	13:45 – 14:45
	Przyczyny problemów z PCR sekwencyjnym. Sposoby eliminowania niespecyficznych produktów PCR – wykład II

	14:45 – 16:00
	Zmiana metodyki sekwencjonowania w zależności od otrzymanych wyników. Zasady wyboru starterów,  rodzaju polimerazy, zastosowanie  tzw. wzmacniaczy reakcji PCR – wykład III

	16:00
	Zakończenie kursu


